Parametrizarea modelelor de cancer la scara largd in vederea
tratarii personalizate a cancerului mamar triplu negativ-PeCaN

Descriere: Cancerele mamare triplu negative (TNBC) reprezintd un grup de cancere mamare agresive, cu rate mari de recidiva, prognostic slab de supravietuire
si optiuni limitate de tratament. Cdutarea unor tratamente eficiente personalizate reprezinta o necesitate medicala criticd. Proiectul PeCaN fisi
propune sd abordeze aceastd provocare prin dezvoltarea de modele de calcul avansate, care sa prezica modul de raspuns al pacientului la
tratamente personalizate, pe baza unei analize moleculare profunde a pacientului si a tumorii. Concret, se concentreaza pe rezolvarea celei mai
dificile probleme in dezvoltarea de astfel de modele si anume pe identificarea regiunilor aferente spatiului parametrilor din modelul de calcul care
oferd cele mai exacte predictii. In acest scop, s-au combinat noi abordari de optimizare a parametrilor, inteligenta artificiala, genetica CRISPR si
tehnici de tip ,omics”, pentru a putea genera modele parametrizate care pot fi folosite in prezicerea reactiilor pacientului la terapii specifice, precum
si pentru dezvoltarea de medicamente noi si de identificare de biomarkeri. Predictiile generate de model vor fi evaluate clinic, furnizand astfel dovezi
reale ale utilitatii lor.
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tratarii personalizate a cancerului mamar triplu negativ-PeCaN

Rezultate: PeCaN abordeaza predictia reactiei tumorii la medicamentele mecaniciste disponibile prin stabilirea de modele individuale ale fiecarei tumori. In cadrul
acestui proiect, s-au facut progrese foarte semnificative in stabilirea si parametrizarea acestui tip de model. De asemenea, s-au facut progrese
semnificative si intr-o a doua problemad, generarea cantitatilor mari de date necesare parametrizdrii acestor modele, bazate pe genetica CrispR la nivelul

celulelor unice. Pe masurad ce calitatea unor astfel de analize cu o singurd celula se imbunatdteste, iar costurile de construire si analiza de biblioteci foarte
mari scad, aceastd abordare va gasi utilizari in multe alte domenii ale cercetarii biomedicale.
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